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FIGURE LEGENDS 

 

Fig. S1.  Maximum Parsimony analysis of selected spotted fever group Rickettsia.  The 
evolutionary history was inferred using the Maximum Parsimony method using the Subtree-
Pruning-Regrafting algorithm.  A total of 10,642 positons were included in the analysis and 
bootstrap values for 1000 replicates are displayed next to the branches.  Branch lengths are in 
units of number of changes over the whole sequence. 

 

Fig. S2.  Maximum Likelihood analysis of selected spotted fever group Rickettsia.  The 
evolutionary history was inferred using the Maximum Likelihood method using the Tamura-Nei 
model while pairwise distances were estimated using the Maximum Composite Likelihood 
approach.  A total of 10,642 positons were included in the analysis and bootstrap values for 1000 
replicates are displayed next to the branches.  Branch lengths are in units of number of 
substitutions per site. 
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KX151486 

ATATAAGTAGGGTATCTGCGGAAGCTGATTGCTTTACTTACGACCCGGGTTTTATGTCTACTGCGTCTTGTCAGTCT
ACTATCACCTATATAGACGGTGATCAGGGAATCTTGCGGCATCGAGGGTATGATATTAAAGACTTAGCTGAGAAA
AGTGATTTTTTAGACGTGGCATATTTACTGATTTATGGGGAACTACCAAGTGGAGAGCAATATAATAATTTCACTA
AACAGGTTGCTCATCATTCATTAGTGAATGAAAGATTACACTATTTATTTCAAACCTTTTGTAGCTCTTCTCATCCTA
TGGCTATTATGCTTGCGGCTGTCGGTTCTCTTTCGGCATTTTATCCTGATTTATTGAATTTTAAGGAAGCAGATTAC
GAACTTACCGCTATTAGAATGATTGCTAAGATACCTACCATCGCCGCAATGTCTTATAAATATTCTATAGGACAACC
GTTTATTTATCCTGATAATTCGTTAGATTTTACCGAAAATTTTCTGCATATGATGTTTGCAACGCCTTGTACGAAATA
TAAAGTAAATCCAATAATAAAAAATGCTCTTAATAAGATATTTATCCTACATGCCGACCATGAGCAGAATGCTTCTA
CTTCAACAGTCCGAATTGCCGGCTCATCCGGAGCTAACCCTTTTGCTTGTATTAGCACGGGTATTGCCTCACTTTGG
GGACCTGCTCACGGCGGGGCTAATGAAGCGGTAATAAATATGCTTAAAGAAATCGGTAGTTCTGAGTATATTCCT
AAATATATAGCTAAAGCTAAGGATAAAAATGATCCATTTAGGTTAATGGGTTTTGGTCATCGTGTATATAAAAACT
ATGACCCGCGTGCCGCAGTACTTAAAGAAACGTGCAAAGAAGTATTAAAGGAACTCGGGCAGCTAGACAACAATC
CGCTCTTACAAATAGCAATAGAACTTGAAGCTATTGCTCTTAAAGATGAATATTTTATTGAGAGAAAATTATATCCA
AATGTTGATTTTTATTCGGGTATTATCTATAAAGCTATGGGTATACCGTCGCA 

 

 

KX151487 

 

AGAGTACCTTGATGTGTAGTATATTTACTTGCAATCCGAGCATTGTAACCGATTCCGTACTCCATCTTAGCATTAGG
TCTTATGCTTGCACTTAAACCTAAATTATAAGATGTTTTAGCGGTTCTGTCAGGCTGGCTGATACACGGAGTAACTT
GTCCGTCTAATACAGACTGAGTTTTAGATAATCTACCGTTTACTTTGTGAACCACAAAAGCGTGAGCTTCCGGATAT
ACCGCAAGATCAGTTATGTTCATAGTACCGCCAGCTACTTTAGCACCTACTATTAAATCGGTTCTATCGCTAAACTT
GCTGTTAACTTGCTTGTTTGCAACTGTTGTACCGGTTTCTTTATAGTTTTCGTCAGAAGACTTTAAGTAGCTAAGTCC
TGCCATTGGAGTTATTAATACACCTTGCATTGCATTGTAATCATAACCGACTGTTAAGTTACCACCGAATGTCATGT
TATTGTAATTACCGGCAGCAATTTGCTTGCTCATATTACCGTTAGCATCGAAGAAGTAACGCTGACTTTTGTTCTTC
ACTTGGTTTAAGTTAAATATTGCACTACCTTGAGCAAAGAAATTCTCAACAAGCTGCTGGGCACCATATAGAGAGA
ATGAGAAACCGTTAACGTCGGTTTTATCACCTTTCTTATAATCTTGGTGTTTTATATCAGTTTTAGTGATACCGATAG
CAGCACCGATCATTAAGTTATCGTTAGCTAGCGTATCTAAACCGATTACGACACCGGTGGTTTTAGCTTTATAACCA
GCTAAACTACCTTTCTTACCTTGATGTGCATCAGTATAGAAAGGTTTTGCCCATATACCGTAAGCTACATTATCAAC
AGCTTCATCACCTGCAGCAACCGCAGCCGGTATTGTTCCAGCTTCAGGTCCAGCCATTTCAGCAGTTTCAGGAGTA
CCTAAATATCTAAGAGCACCTAATCTGTTACCAAGTTGAGCTTGGATATCTTTAGCTACATCGAATTGTGCATTAGT
TACAGCCGCACTTGTATCGGTAACGATAGCTCCGACAAAGTTAGCAGAATCAGCACTATTTTTAGCTAAAAGAAGA
TTATTATATGCTACAGTATTAGTTGCATTTACAAATGTTGTAACGTTCTGACCTACACCTGGTGCACCTCCAAACGG
ACTATTTGCGATATCATTAGTAACTACATTTTCTACATTGTTAGTACGTGTTATTACATAATCTTGGTTAGCAGCACG
TATTAAACCGTAATTTACAAAACGATTACTTCCGGTTACAGCAAAGTTAGGACCTCCTAAAGTACCGTTAAATCTAG
CACCACCTTGGATTAAAGTATAAGTTTGTGTACCACTGAAATTTGCATTGGCATTATCTTGTACTTTAATGGTTGTA
GTTCCTGTGGTTGTTGCATTAACTTGAGCACCTTCCGTGATAACGATGTGACCTATATTACCGTTTGCTAATGTTAA
AGTAGTTTCAATAGAAGTATTGTTTCCCCATGTTGAAGTACCACTTGCAAATGTTAAAGTATTTGTAAGAAGATCGA
TTGCACCGTTAATAGCAGTAGTACCGCCGCCTAAAATTACATTAGAATTTAAAATACTTAAGTCATAAGTACCAAAG
TCTATGACTTGTGAATAAATATTTCCTTGTAATCCTGCACCATCATCACTACCTGTAAATCTAACAGAAGCTACAGG



AGTATCTGAATCACCTATATTACCAACGCATGCATTACCTAAATAAGTTACAGTACCGTTATTAGCTTTAGTAGTAA
CAATCATACTTGTAGAATTAGACAATATACCATCAGCAAATCTTACATTAGCGTTACCGTTAACACTTCCAAGAGTA
ATTTTACCGTCAAAATCCGTTCCGGCTATACCGCCTGTAGTAACAGTTACACCGTCATTAATTGTTGCGTTAGTTGC
AATAATATTACCTAAGTTGTTATAGTCTGTAGTAAACGTTACTTGCTTTAACTGTGAAGCGCCAATACCTGTGCCTA
AGCCATAAACTGTACCAGGGGTATTAGGAATACCACCGCTAAGTGTGACAGTACCTTGATTATTGTTTATAGTACC
GATACCTGCATATAATGTAGTAGCATTAACGATTATGCCGTTATCGCTTCCAAGACCTAGACCTACGATATTATTTT
GATCACCGATTACTTGACCGTCAGCGATGACACTATCAACACCTAAAACAATCACTTTAGGAACATCAAAACCTGT
AGCTGTTTCATTACCTACGGTACTTTTAATTGTTAAAGGAATTGCGTTGCCTGCATCATTGAATGGAACGCCGCTAG
GTAAGAATAAAGCTGCACCTAAACTTGAATTTTCAAAAGCAATCGTATCAGTCGCAACACCATGATAATTAACTGC
ATTACCTATCTCATTAACCACTACGTTACCGGGACCAGAAACCGTTATGTGTTTTAAATTATTAACAGGTACAGCTT
GTTTGTTTAATGTTACGGTAATAGGACCGGTGTTAACGAATTCTACTATACCAGTACCATCGGCAGATGCAACACA
GTCTGCAGTATAGTTACCACCGATTTGTAAGGTAGAATTAGCTGCAATTGTAGTTTCACCGTTAAATGTTGCATTAC
CTAAGAACTTAACAGTAGTACCGTTATCTAATGCTACAGTATTAAACTTATTACCTTGCTGTCCACCGACTGTACCG
CTTACTATATTTGTTCCACCGGCATTAAAGACGAAAGAACCTACGTTAGCATCGGTAGTAGTAATATTAGTAGCAT
ATAAATTTACACCTTCACCAACATTTAATATAGTATCAGCATGAGCCCCTTTAGATCCAAAATTAATTTCTGCAAGTG
GATTTGCAGCACTACCTAAATTTGTACCAGCTGCAAGAGTTGTATTATTATTTACAACAGGATTAAATATTATTTTAC
CTTGACCGGCAGCATTTGTAGTTCTTGTTATTAAATAAGTATCATGAGCGAATTGTACTGAACCGTTATTGCCAATA
ACTAACTCGTTAATAGCAACATTACCGCCATTTAAAGCTGTTTTACTTGAGCCAATATTAAATTGTCCAAGAGTTTTA
TTATTAGCTCCAATAGTACCGATTTTACCGCTAATAGTTAAAGTTTGAGCATTTGTCAGGCTATTCGCATCAACAAC
GCCTGTCTGATCAGTAGTTATAGCTAAATCAAAATCAACTAAAATATTATTTTGAGTGCTTGTTAATTTAAGAGTAC
CACCGTTAGCTTGGAAATCAATCGTTCCACCGACATTAGCACCGATAATATTTGCTCCATCAAGTGTTAATGTTTTTT
TAGCATCGTTAGCTAAAGTAATGCCTCGTAACGCAGCAGCACCGCCACCGTTACCTATATCGCCGGTAATTGTAGC
ACTACCGTCTAAGGTAATAGCACCGGCTGCAAAAGCACCACCGACAACAGCAGTTTGGTTAACTTTACCGTTTATA
ACTGTGCCGTCAGCAAGTTTAAAGACAGAACCGGCATTTCCTAAACGTAACTCGGCAGTATGTGTTCCTGATAATT
GGACAACTCCGACACCTAATGCTTCAATTGCTGTAATATTATTTGTCACCGCAACATTTGCATCTGCACTAGCACTT
GCTAAAGTACCGTTAGCAGCAAAAGTTATCACACCTGCAGTGTTACCGGGATTGCTAGCATCACCTGTAAAATTAC
CGGTAAGGGTCATAGTATCAGGAACTGTAATCTGTGCTGCAAGATTACCAAAATCAGTAGTACCAAAGTTTGAGTT
TTGGGTTATTGCAACTTTAGAAGCTGCTGTTTTAAAGGCAGTAGTACCGTCTGTACCAACGTCAACTATGTGTCCAA
AATTTACTTGCCCGCCTGCATTAGCACTTTGTATAACCATGTCTTTAGCATAAACTTGTCCAGCGATTGTTGCTGCAT
TACCATTATCTACGCTAACAACAAATCCTGCAGCTCTACCTGCACCATTATTAGTACCTATTACTGCATTAGCAGGG
CCTGCATTAGCTATAAGTTGACCGGCTACTGCAACAGTGTTAAATTCGATAATACCTTTTAGATTATCGCCTAAACT
TCCTGTAACGTTAAAGTCGGTAGCAGCACCATTCTTACTTAATAATACTAATCTACCCGTACCTTCTGTTCCATTAAA
ATTAATAGTAGCACCACCTGCTTGTAAATTTAAAGCATTACCGACAGTAGCATTAGTATTGAAAATGAAACCTTGAC
CGTCACCGATATTAATTGCCTTAACAGTAGCAAAACTTTTATCTGAAACTTGAATAAATCCATTAGTAACATTTAAT
GTACCGTTAACACCATTAACTATTAAAGCATTCTGTCCAAGTGTAAGAGGAGCCTTTTGAGTTGTAGGATTTGCTAA
ATTAAATACTAATGTAGAAGCCGCAGCACCAAAGTCTATTGTTCCTACACCGCTAAGATCATTATTGTCAATAGCAG
CACCACCATTAAATTGTGCAACAACATTTTGAGCATTGTTTGTAACAGCAGCTTGTGCATTAGTAATACCTTGACCT
GTTATAGTAAGAGTTTTACCGGCATCAAGAGTAAAGTTAAAGGAGTTACCTTTATTAACAGCATTAGTGATGAACC
CTAAGGTGGTATCTGCACTCACTGTCACTGCTAAATTGTTTGCAGTATCTAAAGACAAACCGTTAAAACTACCGGCT
GGAGTATTGAAATTAATACCATTATTAGCATTAGCAGTAATAACTGCATTTAGAGCAACCGCAACATTTGCAGCAG
CGGCAGTTTGGTCAAATCCCACACCATCAACAGTTGTCGCAACTCCGTTTGTTGTTCTATTCTGCTGTATAGCAGCA
CCCAT 

 



KX151488 

AATGCTATCTCTTGCATTGATTAATGCTGCCATAATTTTTATATTCTTTTTGATGTTAACTCTATCTATTCCTACTACC
ATTTTAGCTTTTTCAATATCCGGCTTATCTTTACTTATAGGTTTTAATTCAGACTTTCCTGATACTACCCTTACATTTTC
TGTTTTAACACTAGGGTTTTCAATTGCTTCTGCTCGTTTTTGTTCTTGTAATAACTTATCTATAGTTTGTAAACGTACC
TCTTTAGATAAAGTTTTATCATCAATTAAATTAGCTTTAATGAAACTTTGCTGTTCTTCAGTAGAAGATTTAGTACCA
AATTCCTTTACCAGCTCATCTACTTTTTTTATTGATTCCTCTTTTTTTTCTTTAAGAGTTTTAAGGTTACCATTTGGAGA
AAGCATAGCACGAAAATTATTGACTTTCTCAACTGCAAGCTTAGAGATATTATTTAATATACTAGAAGTTTCTTGTA
CAATTCTTTCTTCTGCCGACACTACCGGTTCTTTAGATTTTTCTAATGCTTCTATAACAGGATTAACAGCGTTAATTA
CTTCCTGAGCTTTGTTATATATATCATCGCGAGGCTTGTGTTCTTCTATATTCTGTCCTTTTAACCCTTCAGTTAAATT
TTGAGTTTCTCTATCTAAAGCTGCCTCACTCGCTGCATCTTTAGCTTTTTTAAGTGCCTCTTTCTCAGAGTCATTAATA
TTACTATTATCGATCCCGCTAGAAACTGCCTTAGTTATTTCAGGACCTCCTTTGCCTTCATAAATACCATCTACTAAC
CCTTTAGTCATTAGCTCTCTATAAGGTAAATTGGTCTTACTTTCTGCAATACCTTTTTCCGCTGATGCCATAATAAGT
GCTTTATTAGGTAAGGATAAAGAGGTATCACTATGAGTAGCTATAGTCTCGCCTACCCCTTTAACAATCTCTGCTTT
GTCTTGCGCTTCAAGCGAGCTTTCTGCAACCGTGTTAGTAATTTCTTGAATTATTTCGCCTTTGACTTCTGCTGTAGC
CGGACCATCTAAAACATTAGACGTAATGGCTTGTATGTTTATTGTTTTTAATTCAGTATTACTTAGAGGATCAAACA
AAATATCATTTACTTTTTTTATTGTATCTTTTTTAGTTGGTTCTGCCRTAATCTTATCTAAATTCTGCTGTATCAATTGT
TGTTGTGCCGGACTGAGCACTTGGGCTTCTACACCTTTCTGTAATACAGAACCTAATAATTTTTGTTTTTCCACATTG
CTTAATTCAGAGACATTAACCTTATCACCTACTGCTATAAGCATTGTCCCTTTATCTTTAGTAGAAAGGTTACTTTTT
ATTACAGCATCCGTAATACCGTCAATTGCTGCAGCTCTACTTGCATCATCTTTAAGACTTAAACCGACATCTACTGCT
TTTTCTAACATCTGCTGTTTTTGCTTCGGCTCAAGATTCTCTGAATTTAAAGCGATAGCTACTGTAGCTTCAAGCATT
TTTGATTTTGCTAGGTCTGGGGTATTCTGATCATTTTTTATGGTTTCTAATACTGCATTGACTCCAGCTACTTTTGCAT
CCGGTGTGAGGTTTTTATTATTGACCGTATTTTCAGCTAAAACAATGATATTAGTCTGCTTTTCAGCAATATCACTTG
TCTCATTATTAAGAATTGCCGTGGCTGCTTCTTTAATTAAATCAATTTCTTTTGTGAAACCTGCATTTACATAATTTAA
TAAATCTTGCATGCTGCCTGATAAAGCTGTAGCTGCATTAAGAAGGTTTGGATTCACTTGTTGCGACTGTGGCATTT
GTGAAGTCTCAGGTTGCAGTGGTTGGTTAGTAGGAGTAATTGGTGATACTTGTTGTTTATACTGAGGTGGTTCAAC
CGATGAACTTGCTGTTTGCTGTGGAGTTATTAGCGGTTGTTCCTTACTTTGTCCTTGTCCTATTATAATATCTTCAGC
TTGCGATAAATCAACGCTCTGCCCTTGGTTTAGTTCTACCTCTTTCATCATTTCTTTATATTTACCGCGTGTTACCGCA
AGTGTATAAATTTCTCCACCATGCTCTATATAAGCTATTGCGTCATCTCCGGTTCCGGCAAATTTTAAAGGTTTTGGT
GAGCTTATTTCTTTAAGTTGAGGTTTACCGTTTGGTCCTTCTTCATAGTGGGCAGTGAAATATACGGCTTTATCTTTG
GAGGGCTTTGTGCCATCAGCTTTTAATGCTACCATCGATAAATGCATTGACCCATCGGCTTTATCAAGTTTTATAGG
AAAATCTATTTCCCTATATGAGCTGATCTGAACCTGAGTACCGTCTTGTTTAGCTACAGTAAAAGGCTTAGTTTTAA
CAGTTGTTTCATTTAAGGTACAGAGTTCATCACCTGCATCATTTTTAACTACTGTTGCTCTAAGATCGTTTGCACTTA
CTTGATTTTCCCACTGTACCGGTTTAAATCCACCAGGGTATCCACTAGCGGCACTAAATGTATTATGAACATTTTTAT
AGCCGGCTATTTCTATTGATTCTAATTTCTTTTTAAGCTCAGGATTTTCTAAAGCCTTATCAATAAATTCTCTATTAGC
CGGATTACCGAAAAAAGTACTTAATGTTTTATCTTTTTCTTTTTCTTCTTCTATTTCTTTTCTTTTTTGTTCAGCTAAAT
CACGGTCTGCAAGGACTGCCAGGTCTTTTAATATTTGTTCTATTAAATTATCTTTTTGCGGTTGTATAATTGTTTCTC
TTACAGCCTTGGTTATTGGGGCTGATGTCTGACTGTCAAGAGAAATATGGCCCGATAAAGCACTAATTGAAGGGG
TAGATTGAGCAGAAGATGCAGAAGTAGCGATAAAACCATCGTCAGCTTCTAGTTCTGGGGTTGTAGTTTGAGATA
AAAATTCTTTTTTCTCTTGTTCTAATTTTTGCTTTTGTTCTTCTGTATATTCCT 
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